
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

C4M62 . G37934 . 0 3 4 D H D D H H H H D H D D D D H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

C4M11 . G37935 . 2.9 2 4 D H D D H H H H D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

C4M82 . G37998 . 2.9 2 4 D H D D H H H H D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

B9M21 . G42728 . 5.8 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

C4M8 . G37937 . 5.8 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

XB8M31 . G42729 . 5.8 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

C4M32 . G37936 . 5.8 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D D D D H H D H H D D D H D D H H H D

C4M35 . G37939 . 8.7 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D H D D H H D H H D D D H D D H H H D

TA79 . G38824 AF010567 8.7 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D H D D H H D H H D D D H D D H H H D

Pf9605 9605 G37808 T09605 11.6 3 4 D H D D H H H D D H D D D H H D D D D H D D H H D H H D D D H H D H H H D

C4M47 . G37940 . 17.3 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D D D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M31 . G37941 . 20.2 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

SSP . G37773 M64107 20.2 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M64 . G44695 . 20.2 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M50 . G37989 . 20.2 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M49 . G37942 . 20.2 3 4 D H D D H H H D D D D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

pSL10 . . . . . 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

pC4.D21 . . . . . 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

POLYa . G37809 L18785 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M29 . G37943 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M67 . G37944 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M48 . G37945 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M17 . G37946 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M36 . G37947 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M78 . G37948 . 25.9 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H D D H D D H H D H H D D D H H D D H H D

C4M39 . G37990 . 31.6 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H H D H D H H H D H H D D D H H D D H H D

C4M51 . G37949 . 37.3 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H H D D D H H H D H H D D D H H D D D H D

C4M40 . G37991 . 37.3 3 4 D H H D H H H D D H D D D H H D H H D D D H H H D H H D D D H H D D D H D

C4M41 . G37950 . 37.3 3 4 D H H D H H H* D D H* D D D H* H D H* H D D D H H H* D H* H* D D D H H* D D D H* D

C4M19 . G37954 . 40.2 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H H H D H H D D D H H D D D H D

C4M69 . G37956 . 43.1 3 4 D H H D D H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D H H D D D H H D D D H D

pSc11.34 . . . . . 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

pC4.H31 . . . . . 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

DHFR . G37810 M22159 43.1 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D H H D D D H H D D D H D

C4M71 . G37952 . 46 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D H H D D D H H D D H H D

C3M35 . G37953 . 46 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D H H D D D H H D D H H D

C4M28 . G37992 . 46 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D H H D D D H H D D H H D

C4M21 . G42730 . 48.9 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D D H D D D H H D D H H D

C4M23 . G37955 . 48.9 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D D H D D D H H D D H H D

C4M25 . G37957 . 48.9 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D D H D D D H H D D H H D

C4M13 . G37951 . 48.9 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D D H D D D H H D D H H D

TA69 . G38809 AF010561 48.9 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D H D H D D H D D D H H D D H H D

C4M81 . G37958 . 54.6 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D D D H D D H H D D H H D D H H D

C4M15 . G37959 . 54.6 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D D D H D D H H D D H H D D H H D

C4M24 . G37960 . 54.6 3 4 D H H D H H H D D H D H D H H D H H D D D D D H D D H H D D H H D D H H D

C4M61 . G37961 . 60.3 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D H H H D D D D H D D H H D D H H D D H H D

C4M7 . G37962 . 60.3 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D H H H D D D D H D D H H D D H H D D H H D

C4M10 . G37964 . 66 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D D H D D H H D D H H D H H H D

TA35 . G38826 AF010540 68.9 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D H H D H H H D

TA114 . G38891 AF010519 68.9 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D H H D H H H D

C4M26 . G37963 . 71.8 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D D H D H H H D

B5M5 . G42731 . 71.8 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D D H D H H H D

B5M109 . G44747 . 71.8 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D D H D H H H D

B5M120 . G42732 . 71.8 3 4 D H D D H H H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D D H D H H H D

B5M51 . G42733 . 74.7 2 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D D H D H H H D

C4M14 . G37967 . . . 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D H H D H H H D

C4M27 . G37968 . . . 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H D D H H D H H H D

pC4.H42 . . . . . 4 D H . D H D H D D H D H D H H D D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

C4M37 . G37965 . 77.6 3 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H H D D H D H H H D

C4M30 . G37966 . 77.6 3 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D D D H H D D H H H D D H D H H H D

C4M20 . G37969 . 80.5 2 4 D H D D H D H D D H D H D H H D D H H D H D H H D D H H H D D H D H H H D
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